Bali Papp Agnes - Tempfli Kdroly’”: Molekuldris genetikai médszerek hasznalata Gshonos sertés és
baromfi fajokban

Bevezetés- Molekularis Genetika Laboratdrium

Az 1818-ban Albert Kdzmér szasz tescheni herceg altal Wittman Antal jészdgkormanyzé javaslatara
alapitott Magyarovari Fels6bb Gazdasagi Magantanintézet Eurdpa els6 mez6gazdasagi felsGoktatdsi
intézménye. Az alapitdé okirata NYME MEK Intézménytorténeti Muzeumdban illetve az
ovarigazdasz.hu honlapon megtekinthetd: ovarigazdasz.hu/1818-2018/ archiv-
anyagok/dokumentumok/html.

Az Allattudomanyi Intézet Biotechnoldgiai munkacsoportja két teriileten végez kutatémunkat hazai
és nemzetkozi egylttmiikodésben. A 90-es években kezdték meg a sertés in vitro maturdcids,
fertilizacids, és embridtenyésztési munkankat, mely az ivarsejtek krioprezervacidjaval foglalkozé
kisérleteikkel bévdilt. A kilfoldi egylttm(ikodések INRA Tours-i intézetével tébb, mint egy évtizedes
munkakapcsolatban voltak az Universidad de Murcia tuddsaival. A kutatdcsoportunk egyik PhD
hallgatéja Japanban (NIAS Developmental Biology Department, Tsukuba) két éves egyetemi
osztondijat kapott. A pragai Agraregyetem Allatorvosi Fakultdsdn (Csehorszag) kodzés in vitro
fertilizacids, embridtenyésztési kisérleteket folytattak, a Socrates/Erasmus EU program keretében
PhD hallgaték cseréje tortént. In vitro embridtenyésztési és mélyh(tési kutatasokbél 3 PhD
disszertacio késziilt a tanszéken. A madsik kutatasi terllet a sertés géntérképezés a munkdt az
alomszamot befolydsold gének vizsgdlatdval kezdték meg a csoport tagjai mangaliciban, a
tovdbbiakban a kutatdmunka a zsiranyagcserét befolyasold gének vizsgalataval bdévilt. Ennek
keretében bekapcsolddtak az EU Sertés Genom Programba: részt vettek a Pignet COST 861
programban, egylttm(ikodést valdsitott meg Roberta Davoli professzorral a Bologna University-rol,
két PhD hallgaté volt 3-3- hdonapos STSM 6sztdndijon, valamint két PhD és egy BSc hallgaté volt
Erasmus 0Osztondijon kutatélaboratériumaban. Két PhD hallgatd készitette el disszertaciojat
géntérképezési kutatdsokbdl a tanszéken, ebbdl 1 hallgatd 9 hdnapos Fulbright 6sztondij keretében a
Purdue Egyetem kutatdmunkdjaba kapcsolédott be, prof Machathy Zoltan laboratériumaban.
Jelenleg egy hallgatd kezdte meg PhD munk3jat a lovak vérmérsékletét befolydsolé dopamin
receptor gén hatdsanak tanulmanyozdsaval. A sertés géntérképezési munkak kiegésziiltek sarga
magyar tyuk tojastermelését és ndvekedését befolyasolé kulcsszerepet jatszé gének vizsgalataval.

Mangalica prolaktin gén vizsgalatok

A mangalicdt a XIX. szazadban elsGsorban zsirtermeltetésre hasznaltak a Karpat medencében.

A szerb sumadiaval keresztezett bakonyi sertésbél ered6é mangalica az 1840-50-es évektdl széles
korben elterjedt volt a XX. szdzad kozepéig. Az | vildghaboru utani teriletvesztés, vasarldi szokdsok
megvaltozdsa és a korszerl fajtdk megjelenése a kihalds szélére sodorta, 1975-ben 40 dllatvolt
minddsszesen. A mangalica szamos tulajdonsdgban hatranyba kerilt az 4j fajtdkkal szemben:
alomszam,zsir-hds arany, takarmany hasznositds, napi sulygyarapodds tekintetében. A kedvezéen
alakulo vilagpiaci helyzet, az Gshonos fajta statusz lehetévé tette, hogy szdma ismét noévekedd
tendenciat mutat és kozel 7000 volt a sz6ke, fecskehasu és voros kocak létszama 2013-ban. A
prolaktin a hipofizis altal termelt hormon, melynek 300 kilonb6z6 hatdsa van, elsGsorban
szaporodasbioldgiai és anyagcsere funkcidi fontosak. A polimorfizmusok genotipizaldsdhoz PCR és
RFLP mddszereket illetve agardz gélelektroforézist hasznaltunk.
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A vizsgalt sertés populacidban a prolaktin receptor polimorfizmusra AA, AB és BB egyedeket

izolaltunk.(1. tablazat)

Genotipus EM (0] Y/ VT HM

AA (Naiom= 25) 7,68+ 2,23a 8,16 + 1,89 115,44+ 4,05 0,48+1,19

AB (Naiom= 132) 7,01+ 1,66b 7,46 + 1,47b 114,83 £3,71 0,45+0,82

BB (Naiom= 178) 6,57 + 1,90b 7,11+ 1,74b 115,04 £3,22 0,54+0,98

Osszes(Naiom= 335) 6,82 + 1,86 7,33+ 1,67 114,99 £ 3,48 0,50 £0,94
1. tablazat.

Az egyes genotipusok és a hozzajuk tartozé adatok &tlaga: élve sziiletett malacok szama (EM), 8sszes
sziiletett malacok szdma (OM), vemhesség tartama napokban (VT) és halvasziiletett malacok szdma
(HM) +szdras értékek. a, b: az értékek mellett szerepl6 kiilonboz6 betlk szignifikans eltérést jeldinek
(P<0,05)

A vizsgalt allomanyban az AA genotipusu egyedek rendelkeztek a legmagasabb atlagos alomszammal.
Ebbdl arra kovetkeztethetiink, hogy az A allél befolyasolja kedvez6en a szaporasagi tulajdonsagokat.
Leptin gén polimorfizmus vizsgalatok mangalicanal

A leptin hormon f6ként a sertések fehér zsirszovetében termelddik, 6sszefliggésben van a testsuly
valtozasaival és szerepet jatszik a takarmanyfelvétel szabdlyozdsdban. A sertésekben a
megemelkedett leptin-szint a takarmanyfelvétel abbahagydsat valthatja ki. A leptin a szervezetben az
aktudlis energiadllapot egyik fontos indikatora lehet, jelentés szerepet jatszhat tovabbd az étvagy
alakitdsaban és szaporodasi folyamatokban is (Barb et al. 2001).

A T3469C és egyéb LEP polimorfizmusokat vizsgdlva szdmos sertés fajtandl megdllapitottak, hogy
jelent6sen befolyasoljak a testtdmeg-gyarapodast, a takarmanyfelvételt, a szalonnavastagsagot és a
vagaskori testtomeget is (Peixoto et al. 2006, Stepien-Poleszak et al. 2011).

Allél és genotipusgyakorisdg a mangalicaxduroc | Allél- és genotipusgyakorisdg a sz6ke mangalica
F1 csoportban (n=60) csoportban (n=10)

T allél 93,3% Tallél 85%

Callél 6,6% Callél 15%

TT genotipus 86,7% TT genotipus 70%

TC genotipus 13,3% TC genotipus 30%

2. tablazat. Leptin gén allél- és genotipus gyakorisagok az egyes csoportokban

A fajta jellegzetességei (pl. zsirban gazdagabb husformdk, vastagabb hatszalonna) osszefliggésben
vannak a vizsgalt polimorfizmussal (1.kép). Homozigéta C egyedeket nem azonositottunk, ami a C
allél rendkivil alacsony gyakorisagara utalhat mindkét csoportban.

1.kép: A: mangalica x durok F;, B: mangalica szalonna vastagsag eltérése

A termelési adatok eloszlasat figyelembe véve kijelenthetjik, hogy a C allél a fokozottabb
zsirbeépitéssel és nagyobb tomeggyarapoddassal van Osszefliggésben. Szignifikdns Osszefliggést
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figyeltiink meg (3. tablazat) a genotipus és a hatszalonna vastagsag, a sonka tdmege illetve a napi
sulygyarapodas kozoétt. A C alléllal is rendelkez6 heterozigéta egyedek kimagasld
tomeggyarapodassal, vastagabb hatszalonnaval rendelkeztek.

A leptin (LEP) polimorfizmusra homozigdta (2-tdblazat) T és heterozigdta (TC) egyedeket
azonositottunk.

Genotipus BFT [mm] HW [kg] SW [kg] ADG [g/nap]
T 42,73+4,53a 11,44+0,94a 7,14+0,48 703+49a
TC 47,6312,92b 12,15+0,43b 7,32+0,39 756+79b
3. tablazat. A keresztezett mangalica x duroc genotipus és kiilonbozo termelési tulajdonsagok kozotti
osszefiiggések.

BFT: hatszalonna vastagsdg, HW: jobb sonka tomege, SW: lapocka tomege, ADG: napi
sulygyarapodas. Az azonos oszlopon belili, kiilonb6z6 betlivel elldtott értékek kozotti kiilénbség
szignifikans (P<0,05)

A keresztezett mangalicaxduroc populdcidban a vizsgalt leptin polimorfizmus szignifikans (P<0,05)
Osszefliggést mutatott a hatszalonna vastagsdggal, a jobb sonka tomegével és a napi
sulygyarapodassal is.

Prolaktin gén polimorfizmus vizsgalatok sarga magyar baromfiban

Az 6shonos sarga magyar baromfiban el6fordult a vizsgdlt PRL polimorfizmus, mindkét allélra
homozigéta és heterozigdota egyedeket is genotipizaltunk. PRL polimorfizmust kimutattak éshonos
kinai fajtakban is, vizsgdltdak leghornban is. Eredményeink értékelése sordn meger&sithetjik a
feltevést, miszerint az inzercid populacion beliili ardnya Osszefliggésben van a fajtara jellemzé
tojastermelési adatok alakuldsdval (4tdblazat): a 300 kordli éves tojastermelést produkald
leghornban kizardlag az inzercid, mig az évente kb. 70 tojast termel6 kinai yangshanban szinte csak a
delécio fordult el (Cui et al. 2006). A sarga magyar baromfi tojastermelése évente 190-210 kozott
alakul, az allomany 51%-aban figyelhet6 meg a tojastermelést el6nydsen befolyasold, a kotlasi
hajlamot valészin(ileg csokkent inzercid.

A vizsgalt fajta Inzercid Delécid
Leghorn (Cui et al. 2006), n=30 1,00 0
Sarga magyar, n=39 0,51 0,49
Yangshan (Cui et al. 2006), n=30 0,05 0,95

4. tabldzat. A PRL allélok ardnyai kiilonbézd fajtakban.

A genotipizaldst kovet6en a rendelkezésre all6 adatok és a genotipusok kozotti kapcsolatot
elemeztik (5. tadblazat). Az inzercionak hatasa volt a tojastomeg alakuldsdra, azt novelte az
allomdanyban. A legalacsonyabb tojdstermelést a delécidra homozigéta egyedeknél figyeltiik meg,
amely aldtdmasztja az inzercid kedvez6bb hatasat.
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Tojastermelés a  kezdeti

PRL24 genotipus Tojastomeg [g] szakaszban [db]
Inzercid/Inzercid (/) 55,8 + 4,52 13,4+2,7
Inzercio/Delécio (/D) 55,4+ 2,72 14,6 + 3,2
Delécié/Delécié (DD) 52,8 +3,9° 12,2+2,1
Osszes 54,6 +4,1 13,2+2,6

5. tablazat. A PRL genotipusok és a tojastomeg ill. tojdastermelés ésszefiiggései. Azonos oszlopon beliil a
kiilonbozo betiikkel jelolt értekek kozott szignifikans (P<0,05) a kiilonbség.

A kisérletek pénzigyi forrasat a A TAMOP-4.2.1.B és a TAMOP—-4.2.2.B—project “Talentum”
programok valamint a TAMOP 4.2.4.A/2-11-1-2012-0001 Nemzeti Kivalésag Program cim(i
kiemelt projekt biztositotta. A projektek az Eurdpai Unid tdmogatdsaval, az Eurdpai Szocidlis Alap
tarsfinanszirozasaval valdsultak meg

A szerz6k réviden bemutattdk a magyardvdri felsGoktatds, a NYME MEK Allattudomdnyi Intézet
Molekuldris Genetikai Laboratdériumdnak térténetét. A mangalica sertésfajta a prolaktin repetor
gén polimorfizmusdnak alomszdmra kifejtett hatdsvizsgdlatdt, valamint a leptin gén
polimorfizmus vizsgdlatdval megdllapitottdk, hogy a keresztezett mangalicaxduroc populdcioban
a leptin polimorfizmus) Osszefliggést mutatott a hdtszalonna vastagsdggal, és a napi
sulygyarapoddssal is. A sdrga magyar baromfindl a PRL polimorfizmus tojdstermelésre kifejtett
hatdsdt vizsgadltdk.

A kiilbnb6z6 dllatfajok és fajtdk dsszehasonlité molekuldris genetikai vizsgdlata a
takarmdnyhasznositdsi, hismindséget befolydsold és zsiranyagcsere gének tekintetében teljesen
uj eredményeket ad a sertés és baromfitenyésztés teriiletén egyardnt.

_44 -



